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1. INTRODUCAO

A producéao da aveia (Avena sativa L.) tem sido considerada um dos itens que
vem ganhando destaque em meio ao crescimento de produtos agricolas na
economia brasileira (LIMA, 2019). Com uma produtividade média estimada em 2.178
Kg ha! na safra do ano de 2020 (CONAB, 2021), a aveia vem ostentando um
crescimento substancial de area plantada e na produtividade, com aproximadamente
425 mil hectares de area e produgéao de 927,10 mil toneladas de gréos (CONAB,
2021).

Na alimentacdo humana, o seu consumo cresce gradativamente devido as
suas caracteristicas nutricionais, qualidade protéica, proporcéo lipidica e fibras
alimentares (SIMIONI et al., 2007), passando a ser um produto de interesse também
para a industria alimenticia, promovendo um aumento na demanda por cultivares
superiores e uma busca pela melhoria continua na qualidade nutricional e industrial
da cultura (RASANE et al., 2013).

Uma das estratégias utilizadas no melhoramento de aveia para a obtencéo de
gendotipos superiores, com caracteristicas que atendam as exigéncias da industria, é
a realizacdo de cruzamento artificial entre genitores superiores (KUREK et al., 2001),
visando incrementar a variabilidade genética da cultura. Sendo assim de
fundamental importancia o conhecimento das populacfes formadas, com o intuito de
prever o potencial das combinacdes, permitindo maior amplitude de sele¢éo para o
carater desejado, otimizando o ganho genético (HARTWIG et al., 2007). Uma forma
de avaliar esta variabilidade genética e o papel da genealogia na sua determinacao
€ através da distribuicdo de frequéncia, ao observar um numero de individuos
superiores aos pais, sendo caracterizada por parametros estatisticos como a média
e variancia (MATHER; JINKS, 1984). Diante do exposto, 0 objetivo desse estudo foi
analisar as familias mais promissoras em uma populacdo segregante oriunda do
cruzamento entre as cultivares FAEM Carlasul e URS Corona, visando o
aperfeicoamento de caracteres relacionados a qualidade industrial dos gréos.

2. METODOLOGIA

O experimento foi conduzido no ano de 2020, no Centro Agropecuario da
Palma, no campo experimental do Centro de Gendmica e Fitomelhoramento,
localizado no municipio de Capao do Ledo. Os tratos culturais e o preparo do solo
foram realizados de acordo com as recomendacbes da Comisséo Brasileira de
Pesquisa de Aveia (CBPA, 2014), sem aplicacédo de fungicida. O delineamento
estatistico adotado foi o de familias com testemunhas intercalares, sendo os
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genitores as testemunhas. O espagamento utilizado foi de 0,2 m entre linhas, com a
densidade de semeadura de 350 sementes por metro quadrado, com trés repeti¢coes.
As sementes utilizadas para as avaliacbes foram oriundas de setenta e nove
populacdes segregantes na geracédo Fe do cruzamento entre as cultivares FAEM
Carlasul e URS Corona, as quais foram colhidas no ano de 2020 e posteriormente
trilhadas. As avaliagbes foram realizadas apés a trilha das sementes, sendo
mensuradas a porcentagem de graos com espessura maior que 2mm (G>2mm),
indice de descasque (ID), massa de mil graos (MMG) e peso do hectolitro (pH),
realizado de acordo com a metodologia descrita nas Regras de Analise de Sementes
(BRASIL, 2009). Os procedimentos estatisticos foram executados utilizando o
programa computacional Genes (CRUZ, 2001).

3. RESULTADOS E DISCUSSAO

A determinacdo da qualidade fisica e tecnoldgica do gréo de aveia influencia
diretamente no beneficiamento de graos, sendo estas avaliadas por meio de diversos
critérios, como: a massa de mil gréos, peso do hectolitro, a porcentagem de gréos
com espessura maior que dois milimetros e o indice de descasque (BRASIL, 1975).

No presente estudo a andlise de variancia demonstrou que houve diferencga
estatistica significativa entre as familias oriundas do cruzamento.

Estudos envolvendo estatisticas descritivas caracterizam a direcdo e a
magnitude da variabilidade de uma série de dados e elucidam quais gendtipos
apresentam um padrdo de segregacao diferente dos seus genitores, permitindo
identificar genotipos transgressivos para cada carater mensurado.

A figura 1 apresenta os resultados da andlise de distribuicdo de frequéncia
para os caracteres mensurados em 79 familias e seus genitores FAEM Carlasul e
URS Corona, ilustrando graficamente a distribuicdo de frequéncia referente a média
das familias e seus genitores.

O carater pH teve variacédo de 25,26 kg hL-1 a 40,66 kg hL-1 na populacao,
com uma média de 31,79 kg hL-1. Para esse carater quatro familias apresentaram
média superior ao melhor genitor (FAEM Carlasul).

Para o carater massa de mil grédos a variacéo foi de 10,75g a 25,93g, com
uma média na populacdo de 16,24 g. Foram identificadas sete familias com média
superior ao melhor genitor (URS Corona).

A porcentagem de grdos maiores que 2mm variou de 20,67% a 90,83%, com
uma média de 37,25 % na populacdo. Foram identificadas 40 familias com valores
superiores ao maior genitor (Corona).

O indice de descasque variou de 51,11% a 72,04%, com média de 62,82% na
populacdo. Foram identificadas 14 familias com média superior ao genitor com o
maior valor (Corona).

Foi identificada uma familia (n°58) que foi superior a ambos 0s genitores para
todos os caracteres avaliados. Também foram identificadas duas familias (n° 77 e
78) que foram superiores aos genitores para trés caracteres (MMG, 2mm e ID). Os
resultados demonstram a dificuldade de obtencédo de linhagens superiores e que
consigam associar diversos caracteres importantes.

4. CONCLUSOES

O cruzamento entre FAEM Carlasul e URS Corona foi eficiente em gerar
transgressivos positivos na populagao.
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Apenas uma familia teve desempenho superior aos genitores para todos os
caracteres.

Duas familias tiveram desempenho superior aos genitores para 0s caracteres
MMG, 2mm e ID.

pH mmg
25 4 A 25 4
20 1 20 1
Carlasul
Corona
S 154 & 154
:
3 ‘g
g g
T 104 Corona || Carlasul L 104
5 5
0 T T 0 T T T T T T T T
24 26 28 30 32 34 36 38 10 12 14 16 18 20 22 24
pH mmg
>2mm
1D
C D
25
30 Carlasul
Corona
25 20
Carlasul
3 Corona
g 2 © 15 -
@ 5}
5 S
o «
D 15 - =
[ o
W 104
10 4
54
5
0t—— . 0L . . . . . . . .
15 20 25 30 35 40 45 50 55 60 65 70 75 80 85 50 52 54 56 58 60 62 64 66 68 70
>2mm D

Figura 1. Distribuicdo de frequéncias em familias de aveia branca oriundas do cruzamento entre as
cultivares FAEM Carlasul e URS Corona, para as variaveis peso do hectolitro (pH) (A), massa de mil
gréos (mmg) (B), porcentagem de grdos maiores que 2mm (>2mm) (C) e indice de descasque (ID)
(D). UFPel, 2020.
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