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1. INTRODUCAO

O Adenovirus (AdV) pertence a familia Adenoviridae (ICTV, 2022). Sua
estrutura se caracteriza por um capsideo icosaédrico desprovido de envelope, com
seu genoma em forma de DNA fita dupla e linear, com comprimento de 25 a 48 kb.
A sua replicacéo ocorre no ndcleo da célula hospedeira e é liberado por meio de
lise celular. A transmissao do virus ocorre de forma direta e indireta, por via fecal-
oral ou respiratoria, uma vez que é secretado nas excre¢des de animais infectados
(HESS, 2000).

Os adenovirus contam com diversas espécies de hospedeiros, desde seres
humanos até animais domésticos e silvestres, incluindo aves. Dentre os diversos
géneros, aqueles que acometem aves sdo o0s Siadenovirus, Atadenovirus e
Aviadenovirus (HARRACH et al., 2022). No geral, a sua patogenia € branda, com
a maior parte dos casos sendo relacionadas a sinais respiratorios leves como
manifestacéo clinica. Em relacdo a aves infectadas, também sé&o relatados edemas
pulmonares, lesdes esplénicas, distlrbios do trato gastrointestinal, como diarréia
hemorragica, hepatites e sindrome da queda de postura em aves de producao. A
taxa de mortalidade € variada e depende do género infectante, assim como o nivel
de imunossupresséo do hospedeiro (FLORES, 2007).

O relato da presenca de Adenovirus em aves de vida livre na natureza é de
suma importancia a medicina veterinaria, pois além da ameaca de populacdes
silvestres com possiveis patdgenos, existe também a preocupacdo quanto as
perdas que o risco da infeccdo pelo Adenovirus pode represnetar para a industria
de producédo de aves (MCFERRAN; SMYTH, 2000).

No presente estudo, foi realizada a detec¢cdo molecular por meio do processo
de Reacédo em Cadeia da Polimerase (PCR, do inglés Polymerase Chain Reaction)
a partir de amostras retiradas de 12 aves de 7 diferentes espécies de aves
silvestres, consistindo em: 4 Gruiformes (Fulica Armillata, Gallinula Melanops,
Pardirallus Sanguinolentus, Pardirallus Maculatus), 2 Pelicaniformes (Ardea Cocoi,
Tigrisoma Lineatum) e uma Anseriforme (Chauna Torquata).

2. METODOLOGIA

Para a realizacdo do estudo, foram coletadas amostras de swabs da regiéo
cloacal de 12 aves oriundas do Nucleo de Reabilitacdo da Fauna Silvestre da
Universidade Federal de Pelotas (NURFS - UFPel), entre dezembro de 2021 e
novembro de 2022. Durante o tempo aproximado de um ano, todos materiais
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coletados foram refrigerados e levados ao Laboratorio de Virologia Veterinaria da
Universidade Federal de Pelotas (LabVir - UFPel), onde foram mantidos
congelados sob a temperatura de -80°C em ultrafreezer.

Em primeiro momento, para a identificacdo da presenca do virus, foi feita a
extracdo do matérial genético das amostras por meio do kit ID Vet Diagnostics™
(USA), através das instru¢cbes do fabricante. Uma vez extraido, o material foi
submetido a Reacdo em Cadeia da Polimerase, usando um pan-adeno nested-
PCR. Na primeira amplificagéo, foram usados 25 pL de reag&o, com 12,5 pL de
GoTag® Colorless Master Mix, 5,5 pL de agua ultrapura e 2 pL de amostra
purificada, além de 2,5 pL de cada um dos seguintes primers: 5'-
TNMGNGGNGGNMGNTGYTAYCC-3' (Foward 1) e 5-GTDGCRAANSHS5'-
TNMGNGGNGGNMGNTGYTAYCC-3' (Reverse 1). A reacéo foi, entdo, submetida
ao processo de termociclagem de acordo com as condi¢cdes descritas na tabela 1.
Para a segunda etapa de amplificacdo, foram empregadas as mesmas propor¢oes
de mistura da primeira polimerizacéo, bem como 2 uL do produto da primeira etapa
e os primers: 5-GTNTWYGAYATHTGYGGHATGTAYGC-3' (Foward 2) e 5'-
CCANCCBCDRTTRTGNARNGTRA-3' (Reverse 2), sendo em seguida,
encaminhada para o termociclador sob as mesmas condi¢des da Ultima reacao.

Por fim, os produtos passaram pela técnica de eletroforese em gel de agarose
com 1,5% de concentragdo a 120 V durante 40 minutos, posteriormente corado
com Brometo de Etidio e visualizado em transiluminador com luz ultra violeta. Para
as reacoes positivas, era esperado o aparecimento de um amplicon proximo dos
320 pares de base (WELLEHAN et al., 2004).

Tabela 1. Condi¢cBes de termociclagem (primeira e segunda polimerizacdo)

Etapas 1 2 3 4 5 6
Temperatura  94°C 94°C 48°C 72°C 72°C 4°C

Tempo 5 min 30 seg 30 seg 1min 7 min 0

Repeticao 1x 45x 1x -

1 — Desnaturacdo inicial; 2 — Desnaturacéo; 3 — Anelamento; 4 — Extenséao; 5 —
Extensao final; 6 — Hold.

3. RESULTADOS E DISCUSSAO

De duas amostras provindas de Anseriformes (Anas flavistrostris, Marreca-
pardinha e Chauna torquata, Tachd), apenas a segunda forneceu resultado
positivo. Amostras de ambas as espécies de Pelicaniformes demonstraram a
presenca do virus, sendo uma vinda de um Ardea cocoi (Garca-moura) e outra de
um Tigrisoma lineatum (Socoé-boi). Ja no grupo dos Gruiformes, as espécies
Gallinula melanops (Galinha-d’agua’carijo) e Pardirallus sanguinolentus (Saracura-
do-banhado) manifestaram duas amostras positivas cada, um resultado positivo
vindo, respectivamente, das espécies Pardirallus maculatus (Saracura-carijé) e
Fulica armillata (Carqueja-de-bico-manchado) e uma amostra isenta de Adenovirus
vinda das espécies Aramides cajaneus (Saracura-trés-potes) e Aramus guarauna
(Carao), de acordo com o enunciado na tabela 2.

Além de serem pecas importantes para a manutencéo da biodiversidade e dos
ecossistemas em que habitam, as aves aquaticas também tém papel principal na
saude. A sua presenca ou auséncia pode indicar a qualidade da agua ou polui¢ao
(BRANCO, 2007) e algumas espécies sao passiveis de agir como reservatorio para
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doencas possivelmente endémicas, podendo atingir seres humanos ou outras
aves, incluindo espécies domésticas (SAKODA, 2012).

Embora a maioria dos adenovirus infecte apenas uma espécie hospedeira
especifica ou um grupo muito especifico delas, quando ocorrem eventos de "host
switch”, ha troca de hospedeiros entre espécies selvagens e domeésticas,
geralmente resultando em surtos de doencas de patogenia significativa. Tendo isso
em vista, esses virus significam uma potencial ameaca tanto a preservacdo de
espécies selvagens, ja em perigo devido a perda de habitat e outros impactos da
acdo humana, quanto a industria avicola comercial (KAJAN et al., 2020).

Tabela 2. Descricdo do diagndstico de amostras ao Adenovirus
Ordem Espécie N° de amostras N° de positivos
Anseriforme Anas flavistrostris
Chauna torquata
Aramides cajaneus
Aramus guarauna
Gruiforme Fulica armillata
Gallinula melanops
Pardirallus sanguinolentus
Pardirallus maculatus
Pelecaniforme Ardea cocoi
Tigrisoma lineatum
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4. CONCLUSOES

O trabalho, portanto, por meio do uso de técnica de PCR, identificou a
presenca de Adenovirus em aves de habitos aquaticos e vida livre, cumprindo seu
propésito ao elucidar a importancia que esses animais representam a saude publica
e a economia industrial avicola, ao levantar a possibilidade de infec¢bes por meio
destas.
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